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ความหลากหลายของเชื้อราในผลลําไยสด 
Diversity of Moulds in Fresh Longan  
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Abstract 
The objective of this study was to determine the diversity of moulds on harvested fresh longan for dried 

product preparation. Initially, fresh longan were collected from Chiang Mai in July 2007; the fungi were then 
isolated from pericarp, fruit, seed and stem-end by tissue transplanting technique and mould identification was 
performed based on morphological characteristics. A total of 121 isolates were obtained in which 83 isolates 
(68.59%) were from pericarp; 32 (26.45%) from fruit; and 6 (4.96%) from seed and stem-end, respectively. The 
mycobiota was dominated by Lasiodiplodia (30.60%), Aspergillus (14.10%), Penicillium (11.00%), Xylaria 
(14.10%), Fusarium (5.00%), Rhizopus (4.5%), Pestalotiopsis (4.5%) and Trichoderma (3.50%). Besides, 
unidentified fungi were also present and accounted for 11.60%.  
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บทคัดยอ 
ในงานวิจัยนี้ ไดศึกษาความหลากหลายของเชื้อราในผลลําไยสดที่ใชเปนวัตถุดิบในการเตรียมลําไยอบแหง ในเดือน

กรกฎาคม พ.ศ. 2550 ผูวิจัยไดเก็บตัวอยางผลลําไยสดจากโรงงานอบลําไยในจังหวัดเชียงใหม และแยกเชื้อราดวยวิธี tissue 
transplanting โดยใชชิ้นสวนของเปลือก เนื้อ เมล็ดและสวนขั้วผล  จากการทดลอง พบวา สามารถแยกเชื้อราไดจํานวน 121 
ไอโซเลต โดย 83 ไอโซเลต (68.59%) แยกไดจากเปลือก 32 ไอโซเลต (26.45%) จากเนื้อ และ 6 ไอโซเลต (4.96%) จากเมล็ดและขั้วผล 
และเมื่อทําการตรวจสอบลักษณะสัณฐานของโคโลนี และสปอร พบวา เชื้อราที่แยกไดจัดอยูในจีนัส Lasiodiplodia (30.60%), 
Aspergillus (14.10%), Penicillium (11.00%), Xylaria (14.10%), Fusarium (5.00%), Rhizopus (4.5%), Pestalotiopsis (4.5%)  
และ Trichoderma (3.50%) นอกจากนี้ มีเชื้อราคิดเปนรอยละ 11.60 ที่ไมสามารถจัดจําแนกชนิดไดดวยวิธดีังกลาว ผูวิจัยกําลัง
ศึกษาหาลําดับของ 18S rRNA genes เพื่อระบุชนิดของเชื้อที่ไมสามารถจําแนกไดดวยวิธีการขางตน 
คําสําคัญ ลําไย, เชื้อรา, ความหลากหลาย 
 

คํานํา 
ลําไย จัดเปนพืชเศรษฐกิจที่สําคัญของประเทศไทย แหลงผลิตลําไยที่ใหญที่สุดคืออยูทางภาคเหนือของประเทศไทย 

เชนจังหวัดเชียงใหมและจังหวัดลําพูน ผลิตผลที่ไดนอกจากจะเปนที่นิยมบริโภคภายในประเทศแลวยังเปนสินคาที่สงออกไปยัง
ตางประเทศในรูปของลําไยสด ลําไยอบแหง ลําไยกระปองและลําไยแชแข็ง โดยมีแนวโนมในการสงออกเพิ่มขึ้นซึ่งในป 2551 

ประเทศไทยมีมูลคาการสงออกลําไยสดถึง168,286 ตันหรือคิดเปนมูลคากวา26,132 ลานบาท (สํานักงาน
ปลัดกระทรวงพาณิชย, 2551) แตการสงออกลําไยไปตางประเทศนั้นมักพบปญหาลําไยเนาเสียซึ่งอาจเปนผลมาจากเชื้อรา ซึ่ง
ติดมากับผลลําไยตั้งแตระยะติดชอดอก (ธิดา,2535) หรือในระหวางการเก็บเกี่ยว ดังนั้นการวิจัยนี้จึงไดทําการศึกษาเชื้อราที่ติด
มากับผลลําไยหลังการเก็บเกี่ยว ซึ่งอาจเปนสาเหตุในการทําใหผลลําไยเนาเสียระหวางการสงออก รวมทั้งหาแนวทางการ
ปองกันความเสียหายที่เกิดขึ้นจากเชื้อรา 
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อุปกรณและวิธีการ 
ตัวอยางลําไยสดที่นํามาทําการตรวจหาเชื้อทําการสุมจากลําไยสดที่เตรียมไวสําหรับทําการอบแหงในชวงเดือน 

กรกฎาคม 2550  จากโรงงานอบแหงลําไยในจังหวัดเชียงใหมจากนั้นลําไยที่ไดจากการสุมตัวอยางมาฆาเชื้อที่บริเวณผิวเพื่อ
กําจัดเชื้อราพวก epiphytes ดวย ethanol 75%  1 นาที และ Clorox 5% 5 นาที จากนั้นทําการแยกเชื้อดวยวิธี tissue 
transplanting จากสวนเปลือก เนื้อ เมล็ด และสวนขั้วผล บนอาหารเลี้ยงเชื้อ Lactic acid- Potato Dextrose ager (PDA-LA)  
เก็บไวที่อุณหภูมิหองเปนเวลา 3-7 วัน นําเชื้อราที่ไดจากการแยกไปจําแนกดวยวิธีทางสัณฐานวิทยา และอนูชีววิทยาโดยใชยีน
ในตําแหนง28S rRNA และ 18S rRNA  การหาลําดับเบสของ 28S rDNA (LSU) โดย OPERON primer  LROR (5'-
ACCCGCTGAACTTAAGC -3') และLR5 (5'TCCTGAGGGAAACTTCG -3') (Vilgalys et al., 1994) สําหรับเบสในตําแหนง
ITS จะใช universal primer ITS5 (5'-GGAAGTAAAAGTCGTAACAAGG-3') และ ITS4 (5'-TCCTCCGCTTATTGATATGC 
-3') (OPERON) (White et al., 1990) ในการเพิ่มปริมาณนิวคลีโอไทด Genomic DNA สราง Phyloginic Tree โดยใช 
Maximum Parsimony (MP) รวมกับ Neighber Joining (NJ) จะทําการ alignment ชองวาง(gap)และเบสในตําแนงที่ขาด
หายไปแบบเบสตอเบส เปรียบเทียบและใหนําหนักใน transition  และ transversion รวมไปถึงการrandom- addition  
sequence  (Jewoon et al., 2002) 

 
ผล 

  ผลจากการแยกเชื้อราจากตวัอยางลําไยที่เตรียมเขาเตาอบในชวงเดือน กรกฏาคม 2550 ของจังหวัดเชียงใหม ดวยวิธี 
tissue transplanting  สามารถแยกเชื้อไดทั้งหมด 121  ไอโซเลท จากนั้นนําเชื้อราที่ไดไปทําการตรวจสอบลักษณะสัณฐาน
ของโคโลนี และสปอรเปนเชื้อที่อยูในจีนัส  Aspergillus (14.05%), Penicillium (10.74%), Fusarium (4.95%), Rhizopus 
(4.13%) และ Trichoderma (3.30%)สําหรับเชื้อที่ไมสามารถจําแนกไดโดยวิธีทางสันฐานวิทยานั้นไดนําไปจัดจําแนกโดยวิธี
ทางอณูชีววิทยาจากตําแหนง ITS1 ITS2 5.8 gene และ 28S rDNA พบเปนเชื้อในจีนัส Lasiodiplodia (30.57%), Xylaria 
(14.05%), pestalotiopsis (4.13%) และ Trichoderma (3.30%) นอกจากนี้ มีเชื้อราคิดเปนรอยละ 7.37 ที่ไมสามารถจัด
จําแนกชนิดไดดวยวิธีดังกลาวขางตน (Figure 1) 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
Figure 1  Percentage and species of fungi founded on fresh Longan fruit after morphological  

 and molecular identification. 
 

เชื้อจากผลลําไยไดทั้งหมด 121  ไอโซเลต สามารถแยกไดจากสวนเปลือกลําไย 83 ไอโซเลต (68.59%)  สวนเนื้อ 32 
ไอโซเลต (26.45%) และจากสวนเมล็ดรวมขั้วผล  6 ไอโซเลต (4.96%) เมื่อแยกชนิดของเชื้อตามตําแหนงที่ตรวจพบเชื้อจะ
ไดผลตามที่แสดงใน Figure 2 
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Figure 2   Species of fungi that isolated from pericarp, fruit, seed and stem-end 
 

วิจารณและสรุป 
เชื้อราที่ตรวจพบจากลําไยสดมากที่สุดคือเชื้อในจีนัส Lasiodiplodia (30.57%) รองลงมาคือจีนัส Aspergillus 

(14.05%), Xylaria (13.10%), Penicillium (10.74%), Fusarium (4.95%), Pestalotiopsis (4.13%), Rhizopus (4.13%) และ 
Trichoderma (3.30%) ตามลําดับ โดยบริเวณที่ตรวจพบเชื้อรามากที่สุดคือสวนเปลือก รองลงมาคือสวนเนื้อผล ซึ่งสอดคลอง
กับรายงานการวิจัยของธิดา (2535) ที่พบเชื้อ Aspergillus niger, Aspergillus sp., Penicillium sp., Fusarium sp., 
Pestalotiopsis sp. ในดอกลําไยที่รวง และยังพบเชื้อดังกลาวในผลลําไยรวง แตในผลลําไยรวงนั้นพบเชื้อ Pestalotiopsis sp.  
และ Fusarium sp. มากที่สุด ตอมาในศักดิ์มนตรี (2537) ไดรายงานวาพบ Pestalotiopsis sp. ที่ขั้วดอกมากที่สุดรองลงมาคือ 
Curvoralia sp. และ Pestalotiopsis theobromae งานวิจัยของ Suwannakood (2007); พบวาเชื้อ Lasiodiplodia sp. และ  
Pestalotiopsis sp. ที่แยกจากสวนเปลือก และขั้วผลของลําไยสดแลวนําไปทดสอบ pathogenicity  ตอผลลําไยนั้นแสดงให
เห็นวาเชื้อ Lasiodiplodia sp. และ  Pestalotiopsis sp. มีความสามารถในการงอกเขาไปในเนื้อผล และขั้วผลโดยตรง 
นอกจากนั้นแลว Sardsud et al., (1998) ไดรายงานเชนกันวา Lasiodiplodia theobromae และ Pestalotiopsis  sp.จัดเปน
เชื้อราพวก endophytic สําหรับลําไยสวนเชื้อราในจีนัส Xylaria จัดเปนเชื้อกอโรคในพืชอีกทั้งยังเปนเชื้อในกลุม endophytic 
ในพืชหลายชนิด 
 

คําขอบคุณ 
สถาบันวิจัยเทคโนโลยีหลังการเก็บเกี่ยว ศูนยนวัตกรรมเทคโนโลยีหลังการเก็บเกี่ยว ภาควิชาชีววิทยา คณะ

วิทยาศาสตร  บัณฑิตวิทยาลัย มหาวิทยาลัยเชียงใหม และโครงการอนุรักษและใชประโยชนความหลากหลายทางชีวภาพ 
 

เอกสารอางอิง 
ธิดา  ไชยวังศรี,  2535.  โรคของผลลําไยพันธุดอกอนและหลังการเก็บเกี่ยว. วิทยาศาสตรมหาบัณฑิต สาขาวิชาชีววิทยา คณะวิทยาศาสตร 

มหาวิทยาลัยเชียงใหม. 134 หนา. 
สํานักงานปลัดกระทรวงพาณิชย กระทรวงพาณิชย,  2551.  รายงานปริมาณและมูลคาการสงออกลําไยอบแหง แยกรายประเทศ ป 2547-2551.  

[ระบบออนไลน].แหลงที่มา http://agri.dit.go.th. (28 ตุลาคม 2551). 
ศักด์ิมนตรี  นาชัยเวียง,  2537. เช้ือราในชอดอกและขั้วผลของลําไยพันธดอ. วิทยาศาสตรมหาบัณฑิต สาขาชีววิทยา มหาวิทยาลัยเชียงใหม. 110 

หนา. 
Jeewon R., E. Liew and K.D.  Hyde,  2002.  Phylogenetic relationship of Pestalotiopsis  and allied genera inferred form ribosomal 

DNA seqence and morphological charecters. Molecular Phylogenetica and Evolution. 25: 378-392. 
Sardsud, V., C. Sittigul, U. Sardsud, and P.  Chantrasri, 1998.  Endophytic fungi in longan. ACIAR Proceedings. 81:147-152. 
Suwanakood, P.  (2007).  Development of Fungal Fruit Rot Disease no Fruit Peel and Stem-End of Postharvested Longan(Dimocarpus 

longan Lour.) CV. DAW.  Ph.D. THESIS. CHIANG MAI UNIVERSITY: 74 
Vilgalys, R., J. S. Hopple, and D. S. Hibbett, 1994.  Phylogenetic implications of generic concepts in fungal taxonomy: The impact of 

molecular systematic studies. Mycologica Helvetica. 6:73-91.  
Whalley, A.J.S.  (1996).  The Xylariaceous way of life.  Mycological Research.100: 897-922. 
White T.J., T.D. Bruns., S. Lee and J. Taylor, 1990. Amplification and direct sequencing of fungal ribosomal RNA genes for 

phylogenetics.  San Diego:  In: Innis M.A., D.H. Gelfland., J.J. Sninsky and T.J.  White (Eds.). PCR protocols: a guide to 
methods and applications Academic Press.  

pericarp 

fruit 

seed and stem-end 


