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บทคัดย่อ 

เงาะเป็นไม้ผลเศรษฐกิจที่สําคญัของประเทศไทย การผลติส่วนใหญ่เพ่ือการบริโภคภายในประเทศ และส่งออก
ต่างประเทศทั้งในรูปของผลสดและแปรรูป  อย่างไรก็ตามโรคผลเน่าระหว่างการเก็บรักษากลับเป็นปัญหาสําคัญที่
ส่งผลกระทบต่อคุณภาพและปริมาณของผลผลิตเงาะ โดยมีกลุ่มเช้ือราหลายสกุลที่เป็นสาเหตุของโรค ซึ่งบางสกุล
ยังมีการศึกษากันน้อย ดังน้ันในงานวิจัยน้ีจึงมุ่งเน้นศึกษาการเข้าทําลาย รวมทั้งการงอกของสปอร์ และการจําแนก
ชนิดของเช้ือราสาเหตุโรคโดยวิธีชีวโมเลกุล โดยทําการแยกเช้ือราจากผลเงาะที่แสดงอาการผลเน่าจากแหล่งปลูก 3 
จังหวัด คือ จังหวัดจันทบุรี ตราด และระยอง พบเช้ือราจํานวน 6 ไอโซเลท ได้แก่ ไอโซเลท CMK-1, CK-1, TB-1, 
TKS-1, TKP-2 และ RM-3 โดยเช้ือราดังกล่าวทําให้เน้ือเย่ือพืชเกิดการติดเช้ือและปรากฏอาการแผลสีนํ้าตาลขนาด
เส้นผ่านศูนย์กลาง 1 cm หลงัจากปลูกเช้ือ 4 วัน เช้ือราทัง้ 6 ไอโซเลทสร้างเส้นใยใสเจริญราบไปบนผวิหน้าอาหาร
และสร้างกลุ่มสปอร์สีเขียวเจริญซ้อนกันเป็นช้ันบนอาหาร PDA เช้ือราสร้างสปอร์มีขนาด 6.5-8 x 2.5-3 μm 
ลักษณะใส เซลล์เดียว รูปร่างรี สปอร์ของเช้ือราสามารถงอกบนอาหาร WA ได้ภายใน 6 hr ซึ่งรายงานในประเทศ
ไทยที่ผ่านมาได้ระบุช่ือสกุลตามลักษณะสัณฐานวิทยาของเช้ือราดังกล่าวคือ Greeneria sp. แต่เมื่อวิเคราะห์ลําดับ
นิวคลีโอไทด์บริเวณ rDNA บริเวณ ITS พบว่าได้ผลผลิต PCR ขนาด 650 คู่เบส ซึ่งมีความคล้ายคลึงกับเช้ือราสกุล 
Lasmenia sp. CBS 124122 (Accession no. GU797405) ที่ความเหมือน 80-90% ซึ่งข้อมลูที่ได้จากงานวิจัยน้ี
จะเป็นประโยชน์ต่อการศึกษาโรคผลเน่าของเงาะในระดับที่สูงขึ้นต่อไป 


