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บทคัดยอ 
ฝรัง่เปนผลไมที่มีสารอาหารมากมายหลายชนิดและยังมสีารตานอนุมลูอิสระที่ชวยในการตาน

การเกิดของโรคมะเร็ง ปจจุบันวธิีท่ีใชในการวเิคราะหตองใชเวลามาก และมีคาใชจายสูง ดังนั้นงานวิจัย
น้ีจึงตองการสรางระบบเพื่อวิเคราะหปริมาณ สารตานอนุมูลอิสระ (สารประกอบฟนอล) และปริมาณ
ของแข็งท่ีละลายไดทั้งหมดของผลฝรั่ง อยางแมนยําและ รวดเร็วดวยเทคนิค near infrared spectroscopy 
(NIRs) โดยทําการเปรียบเทียบความแมนยําของระบบที่ไดจากการวัดสเปกตรัมของฝรั่งทีเ่ปนผลฝรั่ง 
และน้ําฝรั่ง ซึ่งใชฝรั่งสายพนัธุในเชิงการคา และสายพนัธุลูกผสม ทั้งหมดรวม 68 สายพันธุ ฝรัง่ที่มี
ลักษณะเปนผลจะถกูนําไปวดัสเปกตรัมดวยเครื่องสเปกโทรมิเตอรแบบพกพา ทีช่วงความยาวคลื่น 
700-1050 nm และเครื่อง FT-NIR spectrometer ที่ชวงความยาวคลืน่ 900-2500 nm สําหรับตัวอยางที่
เปนน้ําฝรั่งจะถูกวัดดวยเครือ่ง FT-NIR spectrometer ที่มีการพัฒนาเซลลใสตัวอยางเฉพาะสําหรับวดั
สารละลาย จากผลการทดลองพบวาเซลลใสตัวอยาง ท่ีพัฒนาสามารถวดัสเปกตรัมของน้ําฝรั่งซึ่งใหขอ
มูลคาการดดูกลืนในชวงความยาวคลื่นยาวที่สามารถนําไปสรางสมการเทียบมาตรฐานทํานายองคประ 
กอบไดอยางแมนยําท่ีสุด โดยสมการเทยีบมาตรฐานทํานายปริมาณสารประกอบฟนอลทั้งหมด มีคา 
correlation coefficient (R) 0.92, root mean squares error of estimation (RMSEE) 2.88 mg/100 g, root 
mean squares error of prediction (RMSEP) 2.63 mg/100 g และคาความผดิพลาดเฉลี่ย (bias) -0.05 
mg/100 g และสมการเทียบมาตรฐานทํานายปริมาณของแข็งที่ละลายไดทั้งหมด มีคา R 0.99, RMSEE 
0.18 %Brix, RMSEP 0.22  %Brix  และคา bias 0.05 %Brix อยางไรกด็ีสมการเทยีบมาตรฐานทีพ่ัฒนา
จากสเปกตรัมของผลฝรั่งกย็งัสามารถใชทํานาย ปริมาณองคประกอบขางตนดวยความแมนยําที่ด ี จาก
ผลการทดสอบทางสถิติพบวา สมการเทียบมาตรฐานทั้งของผลฝรั่ง และ นํ้าฝรั่งทั้งหมดที่สราง สามารถ
ทํานายปริมาณองคประกอบไมแตกตางจากคาจริงอยางมีนัยสําคัญทีร่ะดับความเชื่อมั่น 95% 
 


